LES FANTOMES DU PASSE

> 120000 ans) montre qu’il differe des deux
Néandertaliens européens de la méme période
etil semble ne pas avoir eu des descendants (ou
bien ils n’ont pas encore été identifiés génétique-
ment). On interprete ce résultat en supposant
qu’a partir de 97000 ans le groupe européen des
Néandertaliens a peuplé le continent et s’est pro-
pagé par vagues migratoires vers l'est.

LA QUESTION DE L'HYBRIDATION

I’étude des geénes a également rejeté d’an-
ciennes hypotheses. Ainsi, par exemple, des
preuves solides d’absence d’introgression
adaptative proviennent de I’analyse du gene
MCPH]1 codant la microcéphaline, une protéine
nécessaire au développement du cerveau.
Précisons que l'introgression consiste en la
dispersion des genes d’une espece au sein du
génome d’une autre espece proche. Expliquons.

La variante D du gene MCPH1 est apparue
récemment (il y a environ 37000 ans), malgré
une fréquence élevée dans le monde entier.
Cette variante D estla plus commune en Eurasie,
en Nouvelle-Guinée et chez les populations du
Nouveau Monde, mais elle est rare en Afrique.
On pensait que Néandertal, doté d’un grand cer-
veau, avait pu transmettre ce gene aux hommes
modernes par hybridation et que, ensuite, la
variante D, avantageuse, s’était répandue grace
a une forte pression de sélection positive: c’est
Pintrogression adaptative. Mais les paléogéné-
ticiens qui ont étudié cette variante ne 'ont pas
trouvée dans la séquence néandertalienne
nucléaire, ce ne sont donc pas les Néandertaliens
qui nous ont transmis ce caractere.

Un autre gene, nommé MAPT, code la
variante H1 d’une protéine tres ancienne trou-
vée principalement chez les Européens. La
fonction de cette variante est incertaine, mais
elle semble associée a la maladie de Parkinson
et a d’autres neuropathologies. On pensait que

Les Européens
et les Asiatiques
partagent 1 a4%

de leur ADN
nucléaire avec les
Néandertaliens

la sélection avait favorisé sa dissémination
parmi ’homme moderne a partir du métissage
avec Néandertal, mais 1a encore le génome
nucléaire de Néandertal est dépourvu de cette
variante du gene MAPT.

En comparant le génome composite néan-
dertalien avec les génomes complets de cinq
humains provenant de différentes parties du
monde, les généticiens ont constaté que les
Européens et les Asiatiques partagent
entre 1 et 4% de leur ADN nucléaire avec les
Néandertaliens, mais pas les Africains. Les pre-
miers humains modernes se seraient donc
mélangés avec les Néandertaliens apres que
ceux-ci ont quitté ’Afrique, mais avant leur
expansion en Asie et en Europe.

Pour trancher, des renseignements précis
sur les pratiques sociales et matrimoniales des
populations du passé seraient utiles, mais ils
sont rares. Cependant, des restes des 12 indi-
vidus néandertaliens morts a peu prés au meéme

GIBRALTAR, REFUGE DES NEANDERTALIENS ? LE DEMENTI

I'absence de matériel archéologique semble étre le dernier

défi des études génétiques. Est-ce que les premiers restes
de Néandertaliens jamais découverts, les deux cranes de
Gibraltar, les deux fossiles humains les mieux étudiés du monde,
sont réellement les représentants des derniers Néandertal qui ont
survécu dans la péninsule ibérique? Les analyses génétiques
réalisées en 2019 semblent contredire cette proposition.
Le premier crane (Gibraltar 1) a été découvert dans la carriére de
Forbes en 1848 et I'autre (Gibraltar 2) dans le site Devil's Tower
en 1926. Les premiéres analyses génétiques ont confirmé que
Gibraltar 1 était une femme et Gibraltar 2 un homme. La quantité
d'ADN de Gibraltar 2 étant limitée, les analyses génétiques ont
été frés réduites. Par contre, 'ADN mieux conservé de Gibraltar 1
a permis d'obtenir des résultats surprenants.

Dater et reconstituer I'histoire des populations méme en
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Ainsi, on découvre qu'il partage plus d'alléles avec le Néandertal
de I'Altai (plus de 70 %) qu'avec le génome de Denisova ou de
I'homme moderne. De plus Gibraltar 1 est génétiquement plus
proche des Néandertaliens datés a 120 000 ans de Scladina
(Belgique) et de Hohlenstein-Stadel (Allemagne) et de celui

de 70000 ans de Russie (Mezmaiskaya 1) que ceux de 49000 ans
d'El Sidrén (El Sidron 1253) dans le nord de I'Espagne et d'autres
Néandertaliens récents d'Europe et d'Asie occidentale.

De ces données on déduit d'abord que la population des
Néandertaliens ibériques était fortement structurée en
groupes distincts: d'un c6té le groupe de Gibraltar 1 et de
I'autre celui d'El Sidron. Ensuite, et surtout, Gibraltar 1 est plus
ancien qu'El Sidron 1253. Cette indication, tirée exclusivement
des analyses génétiques permet d'exclure Gibraltar comme
lieu de survie pour les derniers Néandertaliens en Europe.





