mystérieux sont des virus géants, auxquels
on donna un nouveau nom, Acanthamoeba
polyphaga Mimivirus, le terme Mimivirus
étant la contraction de Microbe mimicking
virus, ¢'est-a-dire virus imitant un microbe.

Un virus qui mesure
pres d’'un micrometre

Mimivirus était alors le plus grand virus
jamais découvert. On connaissait de gros
virus depuis quelques années. La plu-
part font partie des « grands virus nucléo-
cytoplasmiques a ADN », ou NCLDV (de
I’anglais nucleo-cytoplasmic large DNA viru-
ses). Ce groupe comprend plusieurs famil-
les. Citons les Poxviridés, qui infectent des
vertébrés (tel le virus de la variole) et des
invertébrés, les Iridoviridés et Ascoviri-
dés, qui parasitent des insectes et des
vertébrés a sang froid, les Phycodnaviri-
dés, des virus aquatiques dont les hotes
sont des algues vertes, et les Asfarviri-
dés, des virus de mammiferes.

On considere comme géants les virus
dont le génome a plus de 300000 paires
debases et dontla capside (I'enveloppe du
virus, formée de protéines) mesure envi-
ron 0,2 micrometre ou plus. Mimivirus, dont
le diametre atteint environ 0,75 microme-
tre, estun géant parmiles virus géants. Son
génome comporte plus de 1,182million de
paires de bases et code 1018 protéines, des
chiffres énormes selon les normes virales.
Mimivirus a d’ailleurs été détréné en2010
par Megavirus chilensis, un virus géant

A. polyphaga Mimivirus |
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Chlamydia trachomatis |
Mycoplasma cupricolum_
Tropheryma whipplei_
Mycoplasma pneumoniae_
Ureaplasma parvum_

découvert dans les eaux chiliennes par
I'équipe de J.-M. Claverie: Megavirus chi-
lensis a une taille supérieure de dix pour
cent a celle de Mimivirus, et son génome
est formé de 1,259 million de paires de
bases, pour 1120 protéines codées.

Pour comparaison, la plus petite bac-
térie vivant a 1’état libre, Mycoplasma
genitalium, ne mesure que 0,45 microme-
tre, a un génome de taille moitié de celui
de Mimivirus etne code que 482 protéines.
Etl'organisme cellulaire le plus petit connu,
Hodgkinia cicadicola, une bactérie parasite
de certaines cigales décrite en2009, a un
génome de seulement 140000 paires de
bases, qui ne code que 169 protéines.

La plupart des virus géants n’ont été
découverts et caractérisés que ces toutes
derniéres années. L'une des principales rai-
sons est que, pour isoler les particules vira-
les, on utilise généralement des filtres dont
les pores mesurent 0,2micrometre. En pra-
tique, les virus sont définis comme des
agents qui se répliquent et qui passent a
travers de tels filtres. On comprend donc

D'aprés données fournies par Alan Cann

Virus de Cafeteria roenbergensis (CroV) =
Phage G de Bacillus subtilis

Mycoplasma genitalium_
Nanoarchaeum equitans_

Virus de Emiliania huxleyi (EhV-86) =
Virus de P. bursaria Chlorella (NY-2A)
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2. LES GENOMES DES VIRUS GEANTS peuvent étre plus grands que ceux de certaines bactéries.
Ces génomes présentent des nouveautés. Ainsi, dans le cas de Mimivirus, 86 pour cent de ses séquen-
ces codant des protéines n'ont pas de génes homologues connus dans les génomes cellulaires.
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quel’onn’ait pas détecté de virus plus gros
que la porosité des filtres.

Par ailleurs, les méthodes habituelles
de culture ne permettaient pas de mettre en
évidence la présence de virus géants, car
ces grosses particules s’enfoncaient dans
la gélose molle servant de milieu de culture
auxbactéries et autres organismes hotes, ce
quiles empéchait de se disséminer et de for-
mer des plaques visibles. Une autre expli-
cation du caractére insaisissable des plus
grands virus est que beaucoup d’entre eux
infectent des protistes, organismes unicel-
lulaires qui attirent beaucoup moins I'atten-
tion que les végétaux et les animaux.

Les projecteurs étant aujourd hui enfin
braqués sur eux, les virus géants offrent
un nouveau terrain d’exploration: quelle
est l'origine de ces surprenants agents?
Quelle est leur structure ? Par quels méca-
nismes se répliquent-ils ? Quelle est leur
place dans le monde vivant? Quel role y
jouent-ils? Les biologistes ne font que com-
mencer a répondre a ces questions.

Mimivirus est bien représentatif des
virus géants. Son virion - la particule qui
regroupe les éléments structuraux du virus,
en particulier son matériel génétique et la
coque de protéines—a un cceur a peu prés
icosaédrique d’environ 500nanometres (un
icosaeédre est un polyédre constitué de
20faces triangulaires). Ce coeur est chevelu:
il est recouvert par un ensemble dense de
fibrilles radiales longues d’environ
140 nanometres. Les scientifiques n’ont pas
encore completement caractérisé les fibril-
les, mais la présence dans le génome de
Mimivirus de genes semblables a ceux per-
mettant la synthese des parois bactérien-
nes suggere qu’elles pourraient étre de
constitution voisine. Mimivirus et Megavi-
rus sont les seuls NCLDV quel’on connaisse
munis de cette enveloppe de fibrilles.

Autre particularité du virion de Mimi-
virus: I'un des sommets de la capside
icosaédrique présente une structure proé-
minente en forme d’étoile a cinqg branches
(voir les figures 1, 3 et 4). Cette structure a
un r6le central dans le processus d'infec-
tion de la cellule.

Quand une amibe ingere un Mimivi-
rus, ce dernier pénetre dansla celluleal'in-
térieur d"une vacuole, compartiment bordé
d’une membrane, qui fusionne avec des
lysosomes, des organites digestifs. C'est
probablement1'activité des enzymes lyso-
somales qui provoque l'ouverture de la
structure en étoile du virion. Il semble
qu’ensuite, une membrane interne au
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